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Zaliczenie na
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Celem przedmiotu jest prezentacja najwazniejszych, wspétczesnie rozwijajacych sie biologicznych baz danych ze szczeg6lnym uwzglednieniem baz z zakresu danych
biotechnologicznych, praktycznego wykorzystania ich potencjatu w analizach in silico, planowaniu zadan eksperymentalnych czy analizie poréwnawczej przypadkéw patologii

molekularnych.

Wymagania wstepne

Znajomo$¢ zagadnien z zakresu biochemii, genetyki i biologii komérki.Umiejetno$¢ obstugi komputera oraz korzystania z programéw komputerowych i Zzrédet internetowych.

Zakres tematyczny
Laboratorium komputerowe

1. Indeks biologicznych baz danych. Zrédta i rodzaje danych biologicznych. Danych do analiz i symulacji w biotechnologii.

2. Rejestry BBD i ich aktualizacje. Analiza Zrédet finansowania, nadzoru i metod weryfikacji zasobéw dla wybranych przyktadow baz.

3. Przyktady baz zZrédtowych i zasobow pierwotnych. Analiza dynamiki rozwoju poszczegdlnych typéw zasobdw.

4. Przyktady baz wtérnych, konstrukcja metabaz i baz specjalistycznych.

5. Struktura bazy The National Center for Biotechnology Information (NCBI).

6. Bazy sekwencji DNA (GenBank,EMBL, DDBJ i in.),

7. Bazy sekwencji i struktur biatkowych (UniProt, ExPASy, Swiss -Prot, Protein Data Bank, BRENDA i in.)

8. Bazy bibliograficzne (PubMed, PubMed Central, BookShelf i in.).

9. Analiza wybranych zasob6w, waznych z punktu widzenia planowania i analiz w biotechnologii.

Metody ksztatcenia

Laboratorium komputerowe: ¢wiczenia z wykorzystaniem programéw komputerowych i zasob6w internetowych baz danych. Wyszukiwanie, prezentacje wynikéw i analiza

danych. Konsultacje indywidualne.

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu

Symbole efektéow  Metody weryfikacji

Forma zajeé


http://www.wnb.uz.zgora.pl/
http://www.wnb.uz.zgora.pl/
http://www.wnb.uz.zgora.pl/

Opis efektu
Student zna metody wyszukiwania, zasady gromadzenia i analizy danych
biologicznych. Zna i wykorzystuje narzedzia bioinformatyczne i bazy danych

niezbedne do przetwarzania danych w podstawowych obszarach w biotechnologii.

Student rozumie konieczno$¢ podnoszenia swoich kompetencji, wykorzystania
wptywu najnowszych odkry¢ nauki na poprawe jakosci zycia spoteczenstwa

Student rozumie wage danych statystycznych w interpretacji zjawisk i proceséw
biologicznych.

Student potrafi zdobywac i przetwarzac informacje z réznych zrédet, w tym ze
Zrodet angielskojezycznych
Student rozumie i opisuje budowe i organizacje organizméw jednokomérkowych i

organizmow wyzszych, analizuje ich procesy biochemiczne i fizjologiczne.

Warunki zaliczenia

Symbole efektéw
® KW29

Metody weryfikacji

aktywnos$¢ w trakcie zajec¢

biezaca kontrola na zajeciach

praca pisemna
zaliczenie - ustne, opisowe,
testowe i inne

aktywnos$¢ w trakcie zajec¢
dyskusja

dyskusja

kolokwium

wykonanie sprawozdan
laboratoryjnych

aktywnos$¢ w trakcie zajec¢
dyskusja

referat

zaliczenie - ustne, opisowe,
testowe i inne

dyskusja

obserwacje i ocena
umiejetnosci praktycznych
studenta

test kofcowy

wykonanie sprawozdan
laboratoryjnych

Forma zajeé
® Wyktad
® Laboratorium

® Laboratorium

® Laboratorium

® Laboratorium

® Laboratorium

Laboratorium komputerowe: warunkiem zaliczenia jest uzyskanie pozytywnych ocen z testu koricowego (ocena pozytywna powyzej 60 % punktow mozliwych do uzyskania),
przygotowania zaplanowanych sprawozdan pisemnych i jednej prezentacji multimedialnej. Test zaliczeniowy to test praktycznych umiejetnosci, zawiera 20 zadan ktorych
realizacja wymaga odpowiedniego wyboru zasobéw danych, prawidtowego postepowania analitycznego i wysuniecia wnioskéw. Czas trwania zaliczenia 60 minut. Pozytywna

ocene uzyskuje student po udzieleniu 60 % poprawnych odpowiedzi.
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