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Cel przedmiotu
Celem zajec jest zapoznanie studenta z mikrostaelitarnym DNA i jego wykorzystaniem w badaniach.

Wymagania wstepne
Znajomos¢ podstawowych wiadomosci z zakresu biochemii, genetyki klasycznej.

Zakres tematyczny

Laboratorium

Forma zaliczenia

Zaliczenie na
ocene

1. Zajecia wstepne. Podziat na grupy, zapoznanie z metodykami. Przygotowanie odczynnikow. Oméwienie mikrosatelitarnego DNA jako markera genetycznego-budowa,

funkcja (3h).
2. Praktyczne wykorzystanie loci msDNA w identyfikacji genetycznej osobnikéw na przyktadzie kun. Izolacja DNA z odchodéw kun (3h).
3. Detekcja DNA na zelu. PCR z uzyciem starterow Ma18 (3h).
4. PCRzuzyciem starteréw Mel 10 (3h).

5. Detekcja na zelu. Oméwienie wynikow. Kolokwium (3h).

Metody ksztatcenia
Laboratoria - metody podajace (pogadanka), metoda praktyczna (laboratoryjna, prezentacja multimedialna).

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu Symbole efektow  Metody weryfikacji
Dziata w grupie i organizuje prace w okreslonym zakresie, stucha uwag prowadzacego ® K U16 ® biezaca kontrola na
zajecia i stosuje sie do jego zalecen. zajeciach
Stosuje zasady ergonomii w pracy laboratoryjnej, planuje i przeprowadza eksperyment, ® K_U05 ® aktywnosé w trakcie zajeé
potrafi wykorzysta¢ poznane techniki badawcze , interpretuje i wycigga wnioski. ® KU15 ¢ kolokwium
Wykorzystuje nabyte umiejetnosci w srodowisku zawodowym oraz w innych ® KU1z
Srodowiskach. ® KKO1
stosuje metode samoksztatcenia i dostrzega potrzebe uczenia sie i doskonalenia ¢ KU01 ® biezaca kontrola na
swoich umiejetnosci z genetyki ® K_U02 zajeciach

® K_K02 ® wykonanie sprawozdan

laboratoryjnych

Forma zajeé¢
® Laboratorium

® Laboratorium

® Laboratorium
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Opis efektu Symbole efektow  Metody weryfikacji Forma zaje¢

zna strategie gromadzenia materiatu biologicznego do badar genetycznych, metody ® K.Wo03 ® wykonanie sprawozdan ® Laboratorium
izolacji DNA, technike taicuchowej reakcji polimerazy oraz gtéwne markery ® K_W07 laboratoryjnych
molekularne, w tym msDNA ® KWi13 ¢ zaliczenie - ustne, opisowe,

testowe i inne

obstuguje sprzet laboratoryjny taki jak aparat do elektroforezy, wiréwka, rézne rodzaje ® K U08 ® biezaca kontrola na ¢ Laboratorium
pipet, termocykler ® KU1z zajeciach

Warunki zaliczenia

Warunkiem zaliczenia jest aktywny udziat w zajeciach, uzyskanie pozytywnych ocen z kolokwiéw (pytania zamkniete i otwarte) i samodzielnie opracowanych sprawozdar, i/lub
prezentacji multimedialnej. W celu uzyskania oceny dostatecznej za kolokwia i sprawozdania/prezentacje konieczne jest uzyskanie 60% punktéw mozliwych do zdobycia. Ocena
koricowa to Srednia arytmetyczna ocen czastkowych.
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