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Forma zaliczenia

Wykład 25 1,67 - - Zaliczenie na ocenę

Cel przedmiotu
Celem zajęć jest zapoznanie studenta z markerami genetycznymi oraz ich zastosowaniem w profilowaniu genetycznym. ponadto celem kształcenia jest przekonanie studenta o 
istotnej roli analiz statystycznych we wszystkich dyscyplinach współczesnej nauki. Przekazanie podstawowej wiedzy dotyczącej wykorzystania analiz statystycznych w pracy 
biologa, czyli testowania hipotez badawczych. Nauczenie jak planować i zakładać doświadczenia pozwalające prawidłowo opracować i interpretować wyniki pod kątem analiz 
statystycznych.

Wymagania wstępne
Wiedza z zakresu biochemii, genetyki klasycznej, znajomość podstaw matematyki z zakresu pierwszych klas szkoły średniej. Znajomość podstaw pakietu Excel.

Zakres tematyczny
Źródła DNA, metody konserwacji prób biologicznych i izolacji DNA.Główne typy  markerów genetycznych oraz ich klasyfikacja.Typy dziedziczenia.Analiza polimorfizmu 
sekwencji mikrosatelitarnych.Szacowanie zmienności genetycznej w populacjach.Markery molekularne w badaniach zoologicznych, botanicznych, w sądownictwie i 
kryminalistyce. Identyfikacja  metodami barkodingu i metabarkodingu.

Typy pomiarów w biologii. Próby i populacje statystyczne. Miary położenia – miary tendencji centralnej. Miary rozproszenia – zmienności. Testowanie hipotez. Testy różnic 
między średnimi. Testy nieparametryczne. Rozkład F Snedecora. Podstawy analizy wariancji. Podstawy analizy korelacji i regresji.

Metody kształcenia
podająca (w formie prezentacji multimedialnej) oraz dyskusja i pogadanka

Efekty uczenia się i metody weryfikacji osiągania efektów uczenia się
Opis efektu Symbole efektów Metody weryfikacji Forma zajęć
stosuje metodę samokształcenia i dostrzega potrzebę uczenia się i doskonalenia swoich 
umiejętności z genetyki 

K_U01
K_U02
K_U05

bieżąca kontrola na zajęciach
zaliczenie - ustne, opisowe, 
testowe i inne

Wykład

korzysta ze źródeł literaturowych, w tym anglojęzycznych K_U03
K_U04

bieżąca kontrola na zajęciach
zaliczenie - ustne, opisowe, 
testowe i inne

Wykład

zna główne markery genetyczne oraz ich zastosowania K_W03
K_W07
K_W13

zaliczenie - ustne, opisowe, 
testowe i inne

Wykład

http://www.wnb.uz.zgora.pl/
http://www.wnb.uz.zgora.pl/
http://www.wnb.uz.zgora.pl/


Opis efektu Symbole efektów Metody weryfikacji Forma zajęć
zna metodę profilowania genetycznego z wykorzystaniem programu komputerowego K_W03

K_W07
K_W13

bieżąca kontrola na zajęciach
przygotowanie projektu
zaliczenie - ustne, opisowe, 
testowe i inne

Wykład

Student zna zasady formułowania hipotez statystycznych, dobiera odpowiednie testy w 
zależności od przeprowadzanego eksperymentu, opisuje zaobserwowane zjawiska w 
kontekście analizy statystycznej

K_W14 kolokwium
test końcowy

Wykład

Student rozumie znaczenie analizy statystycznej K_K01 kolokwium
test końcowy

Wykład

Warunki zaliczenia
Warunkiem zaliczenia jest uczestnictwo w zajęciach, uzyskanie pozytywnej oceny z  testu końcowego oraz przygotowanie zadanego zagadnienia. Zaliczenie przeprowadzane 
jest w formie pisemnej. Czas trwania  60 minut. Do zaliczenia na ocenę dostateczną wymagana jest poprawna odpowiedź na co najmniej 50% punktów + 1.
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