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Cel przedmiotu

Celem zaje¢ seminaryjnych z technik biologii molekularnej w mikrobiologii jest nabycie przez studenta wiedzy teoretycznej, w wyniku czego student powinien scharakteryzowa¢
metody stuzace identyfikacji drobnoustrojéw pochodzacych z réznych srodowisk, objasni¢ metody amplifikacji DNA wykorzystywane w identyfikacji organizméw réznych
gatunkow, opisa¢ podstawowe procesy zwigzane z manipulacjg kwasami nukleinowymi, objasni¢ znaczenie ruchomych elementéw genetycznych w ewolucji genoméw
bakteryjnych, scharakteryzowaé genetyczne podstawy réznorodnos$ci organizméw.

Wymagania wstepne
Znajomos¢ podstaw biologii, chemii, biochemii i genetyki ogdlnej na poziomie studidw | stopnia, mikrobiologii ogdInej i molekularnej na poziomie Il stopnia studiéw
biologicznych. Deklaracja che¢ wykonania pracy magisterskiej w Katedrze Mikrobiologii i Genetyki.

Zakres tematyczny

Podstawowe metody stuzace identyfikacji drobnoustrojow w réznych srodowiskach. Wykorzystanie metod amplifikacji DNA w identyfikacji organizméw réznych gatunkow.
Wykorzystanie genu ac w identyfikacji E.coli w wodzie i glebie. Wykorzystanie sekwencji repetytywnych wystepujacych w genomach bakterii w monitoringu réznych gatunkéw
bakterii w réznych srodowiskach. Metody genomowego fingerprintu w ocenie zréznicowania bakteryjnej populacji w obrebie jednego i wielu gatunkéw. Wykorzystanie rep-PCR
fingerprinting w ocenie wewnatrz-gatunkowej réznorodnosci na przyktadzie E.coli. Zasada i wykorzystanie techniki elektroforezy pulsacyjnej PFGE w analizach polimorfizmu
genomowego organizméw pro- i eukariotycznych. Wystepowanie i réznorodno$é czynnikéw patogennosci u bakterii indykatorowych dla katowego zanieczyszczenia wody i
gleby. Metody hybrydyzacji typu FISH w ocenie przezywalnosci drobnoustrojéw w zbiornikach wodnych.

Metody ksztatcenia

Metody podajace - w formie prezentacji przygotowywanych przez studentéw pod opieka prowadzacych seminaria.

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu Symbole efektow Metody weryfikacji Forma zaje¢

Ma pogtebiong wiedze z zakresu genetycznych mechanizméw molekularnych i w ® KB2A_W05 ® przygotowanie referatu ¢ Seminarium
zakresie aktualnie dyskutowanych w literaturze naukowej probleméw zwiazanych ze

zmiennoscia genetyczng

Rozumie potrzebe uczenia sie przez cate zycie, potrafi wspétdziatac i pracowaé w ® KB2A_U07 ® referat ® Seminarium
grupie
Rozumie potrzebe systematycznego zapoznawania sie z czasopismami naukowymi ® KB2A_K06 ® referat ¢ Seminarium

zwigzanymi z problematyka genetyki molekularnej

Warunki zaliczenia
Warunkiem zaliczenia jest pozytywna ocena przygotowanej przez studenta prezentacji multimedialnej, w zakresie problematyki programu seminaryjnego.
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