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Cel przedmiotu

Wyktad z technologii i technik molekularnych w badaniu materiatu genetycznego ma za zadanie przedstawienie studentowi metod wykorzystywanych do analizy kwaséw
nukleinowych, oméwienie technik pozwalajacych na tworzenie map fizycznych genoméw, mapowanie i identyfikacje gendw. Celem wyktadu jest przedstawienie technik
amplifikacji DNA oraz metod okre$lania poziomu ekspresji genéw, pokazanie mozliwosci doboru odpowiedniego sposobu analizy w zalezno$ci od wyznaczonego celu. Zajecia
laboratoryjne maja na celu zapoznanie studenta z zasadami bezpiecznej pracy w laboratorium biologii molekularnej, przekazanie praktycznej wiedzy na temat technologii i
technik molekularnych w badaniu materiatu genetycznego, nabycie przez studenta umiejetnosci przeprowadzenia izolacji, oczyszczania i analizy uzyskanego materiatu
genetycznego oraz wypracowanie umiejetno$ci krytycznej analizy i wtasciwej interpretacji wynikow.

Wymagania wstepne
Kurs prowadzony jest w oparciu o wiedze z wczesniejszych wyktadéw z biochemii, genetyki ogélnej i molekularnej oraz mikrobiologii.

Zakres tematyczny

Wyktad: Techniki analizy kwaséw nukleinowych. Techniki elektroforetyczne w analizach DNA i RNA. Powielanie fragmentu DNA - metoda PCR i jej warianty. Techniki
hybrydyzacji DNA-DNA, RNA-DNA. Hybrydyzacja in situ. Mikromacierze. Metody i strategie sekwencjonowania DNA i RNA. Tworzenie map fizycznych genoméw: - mapowanie
restrykcyjne, - hybrydyzacja fluorescencyjna in situ (FISH), - mapowanie miejsc znaczonych sekwencyjnie. Mapowanie i identyfikacja gendw. Identyfikacja mutacji i zmian
polimorficznych. Wykrywanie znanych mutacji. Metody przesiewowe. Analiza ekspresji genéw: -izolacja i oczyszczanie RNA, -odwrotna transkrypcja, -amplifikacja w czasie
rzeczywistym (Real-time PCR), - okreslanie poziomu ekspresji badanych genéw. Interferencja RNA. Metody wyciszania ekspresji genow. Bioinformatyka. Zajecia laboratoryjne: -
izolacja i oczyszczanie DNA, -oznaczanie stezenia i czystosci preparatu DNA -metoda PCR (multiplex-PCR).

Metody ksztatcenia
Podajaca (wyktad w formie prezentaciji multimedialnej). Praktyczna (¢wiczenia w sali laboratoryjnej wyposazonej w odpowiedni sprzet i aparature badawcza).

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu Symbole efektéw Metody weryfikacji Forma zajeé

Rozumie zagadnienie analizy materiatu genetycznego, opisuje technologie i techniki ® K1A_W45 ® egzamin - ustny, ® Wyktad
wykorzystywane do badania czasteczek DNA i RNA, dostrzega zwigzek pomiedzy opisowy, testowy i inne ® Laboratorium
strukturg i organizacjg genomu, a mozliwoscig wykorzystania poszczegéinych technik. ¢ kolokwium

Planuje badania z wykorzystaniem poznanych technik badania materiatu genetycznego. ® K1A_W46 ® egzamin - ustny, ® Wyktad
Ttumaczy zasady postugiwania sie sprzetem, ktory stanowi wyposazenie pracowni opisowy, testowy i inne ¢ Laboratorium
biologii molekularne;. ¢ kolokwium

Stosuje poznane techniki badania materiatu genetycznego, potrafi samodzielnie ® K1A_U06 ® biezaca kontrola na ® Laboratorium
zaplanowac i wykona¢ prosty eksperyment, wykonuje bardziej ztozone zadania zajeciach

badawcze pod kierunkiem prowadzacego.
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Wykorzystuje dostepne Zrddta literaturowe w jezyku polskim i angielskim, w zakresie ® K1A_U02 ® egzamin - ustny, ¢ Wyktad

technologii i technik molekularnych w badaniu materiatu genetycznego. opisowy, testowy i inne ® Laboratorium
® kolokwium

Przeprowadza poprawng analize i interpretacje uzyskanych wynikéw, formutuje ® K1A_U03 ¢ kolokwium ® Laboratorium

odpowiednie wnioski.

Rozumie potrzebe ciggtego ksztatcenia sie i doskonalenia swoich umiejetnosci w ® K1A_K01 ® egzamin - ustny, ® Wyktad

zakresie technologii i technik w badaniu materiatu genetycznego. opisowy, testowy i inne ® Laboratorium
¢ kolokwium

Wykazuje umiejetno$¢ pracy w zespole i organizacji zadarn w okreslonym zakresie, ® K1A_K02 ® biezaca kontrola na ® Laboratorium

stosuje sie do wskazéwek prowadzacego. zajeciach

Warunki zaliczenia

Wyktad - warunkiem zaliczenia jest uzyskanie pozytywnej oceny z egzaminu pisemnego, trwajacego 90 min, do ktdrego student jest dopuszczony na podstawie zaliczonego
laboratorium. Egzamin zawiera pytania otwarte i zamkniete, do zaliczenia na ocene dostateczng konieczne jest uzyskanie 60% punktéw mozliwych do zdobycia. Laboratorium -
warunkiem zaliczenia jest obecno$¢ na zajeciach, aktywny udziat w éwiczeniach oraz uzyskanie pozytywnych ocen z dwdch kolokwiéw pisemnych w formie pytan otwartych i
zamknietych (wymagane powyzej 60% punktéw mozliwych do zdobycia). Ocena koricowa to Srednia arytmetyczna pozytywnych ocen czastkowych.

Literatura podstawowa
1. Brown T. A., Genomy, PWN, 2009.
Wegleriski P. (red.), Genetyka molekularna, PWN, 2006.
Bal J., Badania molekularne i cytogenetyczne w medycynie, PWN, 1998.
Krawczyk B., Kur J., Diagnostyka molekularna w mikrobiologii, Wyd. Politechniki Gdariskiej, 2008.
Kur J., Podstawy inzynierii genetycznej, Wydawnictwo Politechniki Gdariskiej, 1994.

A

Literatura uzupetniajgca

1. Nicholl D., An Introduction to Genetic Engineering, Cambridge University Press, 2008.
2. Turner P.C., McLennan A.G., Bates A.D., White M.R.H., Biologia molekularna. Krétkie wyktady, PWN, 2007.
3. Primrose S.B., Zasady analizy genomu, Wyd. Naukowo-Techniczne Warszawa, 1999.

Uwagi

Zmodyfikowane przez dr Ewa Bok (ostatnia modyfikacja: 12-09-2016 23:01)

Wygenerowano automatycznie z systemu SylabUZ



