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Cel przedmiotu

Celem przedmiotu jest zdobycie wiedzy na temat zasad oszacowania istotnosci obserwowanego podobieristwa poréwnywanych sekwencji. zapoznanie sie z r6znymi metodami
takiego oszacowania, weryfikacja ich przydatnosci i skuteczno$ci. zapoznanie sie z waznymi kryteriami oceny istotnosci obserwowanego podobiefistwa sekwencji. Wybor i
zastosowanie odpowiedniego narzedzia do weryfikacji istotnosci wykrytego podobieristwa pordwnywanych sekwencji biatkowych/nukleotydowych.

Wymagania wstepne
Obstuga komputera i internetu. Obstuga ogdlnouzytkowych programéw przewidzianych w programie przedmiotu "Podstawowe zastosowania komputeréw". umiejetno$¢
korzystania z biologicznych baz danych. Opanowanie bioinformatycznych podstaw analizy poréwnawczej sekwencji biologicznych.

Zakres tematyczny

Stosowane powszechnie metody poréwnywania sekwencji i wyszukiwania istotnego podobieristwa. Przeglad historyczny metod. Metody poréwnywania sekwencji powszechnie
stosowane wspdtczesnie. Pakiet programéw BLAST do wyszukiwania podobnych sekwencji aminokwasowych i nukleotydowych. Parametry programu BLAST oceniajace
istotno$¢ obserwowanego podobieristwa sekwencji. Znaczenie pojec - identyczno$¢, podobieristwo, homologia. Warto$¢ spodziewana (expect value) i jej znaczenie w ocenie
stopnia podobieristwa sekwencji i ich potencjalnego pokrewieristwa. Procedura "kar za przerwy" (gap penalties) w programach BLAST - zalety i wady procedury. przeglad
istotnych kryteriéw oceny istotnosci obserwowanego stopnia podobiefistwa pordwnywanych sekwencii. kryterium identycznosci, dtugo$¢ poréwnywanych sekwencji, rozktad
pozycji identycznych wzdtuz poréwnywanych sekwencji, rodzaj aminokwaséw obsadzajacych pozycje identyczne, analiza fragmentéw nieidentycznych pod wzgledem
podobienstwa fizykochemicznego, statystycznego lub genetycznego. zwigzek miedzy stopniem identycznosci, a dtugoscig poréwnywanych sekwencji. Problem ustalenia
granicznej wartosci stopnia identycznosci, ktéry mozna uzna¢ za istotny wynik pod wzgledem domniemanego pokrewienstwa sekwencji. Programy SSSS i SSSSg stuzace do
oszacowania istotno$ci obserwowanego podobieristwa sekwencji. wyznaczenie dystanséw ewolucyjnych w oparciu o powyzsze kryteria i konstruowanie molekularnych drzew
filogenetycznych na ich podstawie.

Metody ksztatcenia
Wyktad z prezentacjami multimedialnymi (PowerPoint) oraz korzystaniem z bioinformatycznych serwiséw i baz danych online oraz specjalistycznego oprogramowania
bioinformatycznego. Cwiczenia praktyczne z wykorzystaniem biologicznych baz danych i specjalistycznego oprogramowania bioinformatycznego.

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu Symbole efektow Metody weryfikacji Forma zaje¢
zna i rozumie podstawowe zjawiska i procesy z zakresu biochemii i biologii ® K1A_W12 ¢ aktywnos¢ w trakcie zaje¢ ® Wyktad
molekularnej ® kolokwium

® obserwacje i ocena umiejetnosci
praktycznych studenta

zna i rozumie podstawowe pojecia matematyczne niezbedne do opisu zjawisk i ® K1A_W13 ® dyskusja ® Wyktad
proceséw przyrodniczych ® kolokwium
® obserwacje i ocena umiejetnosci

praktycznych studenta
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Opis efektu
potrafi nazwac i opisa¢ z wykorzystaniem jezyka naukowego podstawowe
zjawiska i procesy przyrodnicze

w interpretacji zjawisk i proceséw przyrodniczych opiera sie na podstawach
empirycznych, rozumiejgc w petni znaczenie metod matematycznych,
statystycznych i informatycznych

ma wiedze w zakresie najwazniejszych probleméw z zakresu proteomiki i
bioinformatyki

ma wiedze w zakresie podstaw analizy teoretycznej stosowanej w biologii
molekularnej

korzysta ze zrodet literaturowych oraz innych Zrédet (strony internetowe), potrafi

interpretowac i taczyé w sp6jna catos¢ uzyskane informacje biologiczne

potrafi korzystac z literatury fachowej krajowej i zagranicznej, opracowuje
zgromadzony materiat

wykorzystuje wiedze z zakresu metod teoretycznych i empirycznych stosowanych

w naukach przyrodniczych

potrafi czyta¢ ze zrozumieniem napisane w jezyku angielskim teksty naukowe,

raporty, instrukcje i inne teksty uzytkowe

stosuje podstawowe algorytmy i techniki bioinformatyczne do opisu zjawisk i
analizy danych

wykazuje umiejetnos¢ poprawnego wnioskowania na podstawie danych
pochodzacych z teoretycznej analizy problemu biologicznego

rozwigzuje zadania z wykorzystaniem metod matematycznych oraz technik
bioinformatycznych

potrafi zastosowa¢ metody matematyczne do modelowania zjawisk przyrodniczych

docenia istotno$¢ posiadania podstawowej wiedzy przyrodniczej dla zrozumienia
wielu innych dziedzin nauk biologicznych, dostrzega, na czym polega rzetelnos¢ w

prowadzeniu badan

rozumie znaczenie poznanych metod badawczych we wspétczesnej pracy biologa

Warunki zaliczenia

Test zaliczeniowy.

Symbole efektéw
® K1IA_W16

Ocena koricowa to zaliczenie na ocene uzyskang w wyniku rozwigzania testu zaliczeniowego.
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