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Cel przedmiotu

Wprowadzenie w zagadnienia wielkoskalowych analiz genoméw i transkryptoméw. Prezentacja typédw mikromacierzy, zasad ich projektowania i wykorzystywanych sond
molekularnych w zaleznosci od planowanego eksperymentu. Prezentacja repozytoriéw sekwencji biologicznych, pozyskiwania danych, ich ograniczer oraz narzedzi
bioinformatycznych do przeszukiwania zasobéw, rozpoznawania i przeksztatcania formatéw uzyskanych danych.

Wymagania wstepne
Ukonczenie kursu biochemii i genetyki.

Zakres tematyczny

Strategie sekwencjonowania genoméw i transkryptoméw. Sktadanie i analiza sekwencji EST, sktadanie sekwencji genomowych, adnotacje genoméw. Identyfikacja genéw w
sekwencjach genomowych prokariotéw i eukariontéw. Analiza elementéw powtarzalnych. Identyfikacja elementéw regulatorowych. Wielkoskalowe techniki analizy ekspresji
genéw. Analiza ekspresji gendw na podstawie danych z mikromacierzy, EST i SAGE. Zasady planowania i przeprowadzania eksperymentéw mikromacierzowych. Rodzaje
mikromacierzy. Metody projektowania sond. Metody analizy danych mikromacierzowych. Wprowadzenie do systeméw baz danych.

Metody ksztatcenia
Wyktad z prezentacjami multimedialnymi. Laboratorium komputerowe - samodzielna praca z wykorzystaniem zasobéw internetowych baz danych ekspresyjnych.

Dyskusje uzyskiwanych wynikéw.

Efekty uczenia sie i metody weryfikacji osiggania efektéw uczenia sie

Opis efektu Symbole efektow Metody weryfikacji Forma zaje¢

Potrafi samodzielnie wyszukiwa¢ oraz analizowa¢ informacje dostepne w ® K1AK12 ® biezaca kontrola na zajeciach ¢ Laboratorium

literaturze i w Internecie. Rozumie potrzebe podnoszenia swoich kompetencji ® wykonanie sprawozdan

zawodowych laboratoryjnych

stosuje metode samoksztatcenia i dostrzega potrzebe uczenia sie i doskonalenia ® K1A_K09 ® biezaca kontrola na zajeciach ® Wyktad

swoich umiejetnosci ® wykonanie sprawozdan ¢ Laboratorium
laboratoryjnych

w interpretacji zjawisk i procesow przyrodniczych zna, rozumie oraz opiera sie na ® K1A_W41 ® obserwacje i ocena ® Wyktad

podstawach empirycznych, rozumiejac w petni znaczenie metod matematycznych i umiejetno$ci praktycznych ¢ Laboratorium

statystycznych w pracy badawczej i dziataniach praktycznych studenta
wykonanie sprawozdan
laboratoryjnych
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http://www.wnb.uz.zgora.pl/
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Opis efektu Symbole efektéw Metody weryfikacji Forma zajeé

zrozumie molekularnych podstawy funkcjonowania zywego organizmu a ® K1A_W11 ¢ dyskusja ® Wyktad
szczegdlnie rozumie funkcje komérki oraz catego organizmu, rozumie zagadnienia ® zaliczenie - ustne, opisowe, ¢ Laboratorium
biologii komérki, genetyki, fizjologii testowe i inne

rozumie literature z zakresu dziedzin nauki i dyscyplin naukowych, wtasciwych dla ® K1A_UQ2 ¢ dyskusja ® Wyktad
studiowanego kierunku studiéw, w jezyku polskim; czyta ze zrozumieniem ® wykonanie sprawozdan ¢ Laboratorium
nieskomplikowane teksty naukowe w jezyku angielskim, potrafi wykorzystywaé laboratoryjnych

dostepne Zrédta informacji ¢ zaliczenie - ustne, opisowe,

testowe i inne

potrafi zastosowa¢ podstawowe metody badawcze w zakresie przewidzianym ® K1A_U01 ® dyskusja ® Wyktad
przez program zajec oraz potrafi wykorzysta¢ dostepne Zrodta informacji, w tym ® wykonanie sprawozdan ¢ Laboratorium
Zrodta elektroniczne laboratoryjnych

Warunki zaliczenia

1. Obecnos¢ na zajeciach.

2. Pozytywna ocena zaliczenia laboratoriéw na podstawie prawidtowo wykonanych analiz, ich interpretacji i opracowar w formie sprawozdania. Na pozytywna ocene
(dostateczny) nalezy uzyskac¢ co najmniej 60% zaplanowanych punktéw.

3. Pozytywna ocena zaliczenia wyktadu - test ztozony z 30 pytan jednokrotnego wyboru - nalezy uzyskac co najmniej 60% zaplanowanych punktéw.
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